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31.1.2024 A9-0014/138

Pozmeňujúci návrh 138
Benoît Biteau
v mene skupiny Verts/ALE

Správa A9-0014/2024
Jessica Polfjärd
Rastliny získané určitými novými genómovými technikami a potraviny a krmivá z nich 
vyrobené
(COM(2023)0411 – C9-0238/2023 – 2023/0226(COD))

Návrh nariadenia
Kapitola II

Text predložený Komisiou Pozmeňujúci návrh

[...] vypúšťa sa

Or. en
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31.1.2024 A9-0014/139

Pozmeňujúci návrh 139
Benoît Biteau
v mene skupiny Verts/ALE

Správa A9-0014/2024
Jessica Polfjärd
Rastliny získané určitými novými genómovými technikami a potraviny a krmivá z nich 
vyrobené
(COM(2023)0411 – C9-0238/2023 – 2023/0226(COD))

Návrh nariadenia
Príloha I

Text predložený Komisiou Pozmeňujúci návrh

Kritériá rovnocennosti NGT rastlín 
s konvenčnými rastlinami

vypúšťa sa

NGT rastlina sa považuje za rovnocennú 
s konvenčnými rastlinami, keď sa od 
prijímajúcej/rodičovskej rastliny líši 
najviac 20 genetickými modifikáciami 
typov uvedených v bodoch 1 až 5 v rámci 
akejkoľvek sekvencie DNA vyznačujúcej 
sa sekvenčnou podobnosťou s cieľovým 
úsekom, ktorú možno predpovedať 
prostredníctvom bioinformatických 
nástrojov.
(1) nahradenie alebo vloženie najviac 20 
nukleotidov;
(2) odstránenie ľubovoľného počtu 
nukleotidov;
(3) pod podmienkou, že genetická 
modifikácia nepreruší endogénny gén:
a) cielené vloženie priľahlej sekvencie 
DNA nachádzajúcej sa v šľachtiteľskom 
genofonde;
b) cielená substitúcia endogénnej 
sekvencie DNA priľahlou sekvenciou 
DNA nachádzajúcou sa v šľachtiteľskom 
genofonde;
(4) cielená inverzia sekvencie 
ľubovoľného počtu nukleotidov;
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(5) akákoľvek iná cielená modifikácia 
ľubovoľného rozsahu, pod podmienkou, 
že výsledné sekvencie DNA sa už 
vyskytujú (pravdepodobne 
s modifikáciami prijateľnými podľa 
bodov 1 a/alebo 2) v druhu zo 
šľachtiteľského genofondu.
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