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Predlog uredbe
Priloga I

Besedilo, ki ga predlaga Komisija Predlog spremembe

Merila enakovrednosti rastlin, 
pridobljenih z NGT, s konvencionalnimi 
rastlinami

črtano

Z NGT pridobljena rastlina se šteje za 
enakovredno konvencionalnim rastlinam, 
če se od rastline prejemnice/starševske 
rastline razlikuje za največ 20 genetskih 
sprememb vrst iz točk 1 do 5 v kateri koli 
sekvenci DNK, ki je sekvenčno podobna 
tarčnemu mestu, kar je mogoče predvideti 
z bioinformacijskimi orodji:
(1) substitucija ali insercija največ 
20 nukleotidov;
(2) delecija poljubnega števila 
nukleotidov;
(3) pod pogojem, da genetska sprememba 
ne prekine endogenega gena:
(a) tarčna insercija sosednje sekvence 
DNK, ki obstaja v genskem bazenu 
žlahtniteljev;
(b) tarčna substitucija endogene sekvence 
DNK s sosednjo sekvenco DNK, ki obstaja 
v genskem bazenu žlahtniteljev;
(4) tarčna inverzija sekvence s poljubnim 
številom nukleotidov;
(5) katera koli druga tarčna sprememba 
katere koli velikosti, pod pogojem, da se 
dobljene sekvence DNK že pojavljajo (po 
možnosti s spremembami, sprejetimi v 
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točkah (1) in/ali (2)) v vrsti iz genskega 
bazena žlahtniteljev.

Or. en


